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20. The kinase polypeptide of claim 1 0, wherein said polypeptide, is a 5R72- 1 6- 
2, R19927 or R43524 polypeptide. 

21. The kinase polypeptide of claim 10, wherein said polypeptide is a 5R57-10- 
2 polypeptide. 

5 22. The kinase polypeptide of claim 10, wherein said polypeptide is a 

AA232253 polypeptide, 

23. The kinase polypeptide of claim 10, wherein said polypeptide is a 
AA430250, AA836348, R86668 or N34132 polypeptide. 

24. The kinase polypeptide of claim 10, wherein said polypeptide is a 
10 AA098024or SuRTKl 06 polypeptide. 

25. The kinase polypeptide of claim 10, wherein said polypeptide is a R47805, 
AA099102, AA589241, H8581 1, AA013524, AA452647, AA840598, AA088547, 
AA139478, AA826850, R87679, W65887, H97685, W20810, AA599286, AA425725, 
AA103218, AA711829, AA060026, AA399669, AA758539, AA883975, AA948538, 

15 AA018361, AA21531 1, AA3M714, AA498104, 5R69-17-2, 5R69-23-3, 5R69-26-2, 

AA118352, AA396601; AA671275, AA278842, AA460132 orH05721 polypeptide. 
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NO: 186, SEQ ID NO: 187, SEQ ED NO: 188, SEQ ID NO: 189, SEQ ID NO: 190, SEQ ID 
NO: 191, SEQ ID Np:199, SEQ ID NO: 193, SEQ ID NO: 194, SEQ ID NO: 195, SEQ ED 
NO: 196, SEQ ID NO: 197, SEQ ID NO: 198, SEQ EDNO:199, SEQ ID NO:200, SEQ ID 
NO:201, SEQ ID NO:202,.SEQ ED NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ED NO:205, SEQ ID 
NO:206, SEQ ED NO:207, SEQ ED NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ED NO:210, SEQ ID 
NO.-211, SEQ ID NO:212, SEQ ED NO:213, SEQ ED NO:214, SEQ ED NO:215, SEQ ID 
NO:216, SEQ ED NO:217, SEQ ED NO:218,SEQ ID NO:219, SEQ ED NO:220, SEQ ED 
NO:221, SEQ ED;NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED NO:225, SEQ ED 
NO:226, SEQ ED NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ED NO:230, SEQ ID 
NO:231, SEQ ED NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ED NO:235, SEQ ED 
NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ED NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ED NO:240, SEQ ED 
NO:241, and SEQ ED NO:242 wherein said domain is selected from the group consisting 
of a C-terminal domain, a catalytic domain, an Ntteraiinal domain, a spacer region, a 
proline-rich region, a coiled-coil structure region, and a C-terminal tail. 

.13. The kinase polypeptide of -claim 10, wherein said polypeptide is isolated, 

purified, or enriched from a mammal. ■ 

14. : The kinase polypeptide pf claim 1 3, wherein said mammal is a human. 
.15. > The kinase polypeptide of. claim 10, wherein said polypeptide is a 

AA1 44574, AA1 16841, AA256100, AA305176, AA210825, AA316804, AA980090, 

N42050, AA476563, AA626690, AA960957, H19102, AA045601, : AA107515, 

AA109508orAA887783 polypeptide. 

16. The kinase polypeptide of claim 1 0, wherein said polypeptide is a H602 1 5, 
AA197883, AA297313, W30246, AA1 72300, AA383293, AA542015, H01248, N23936, 
W44160, 2R22-5-11, 5R72-18-1, AA021445, AA207220, AA426580, AA544838, 
W90839, 5R79-54-1, AA839940, Rl 9772 or 5R72-8-2 polypeptide. 

17. The kinase polypeptide of claim 10, wherein said polypeptide is a 
AA23445 1 polypeptide: 

18. The kinase polypeptide of claim 10, wherein said polypeptide is a 5R65- 1 6- 
1, AA061797, AA065538, AA1249?6, AA397553, AA435956, AA575635, AA626859, 
AA789239, AI086865, H1 7727, H29974, AA557536 or N28606 polypeptide. 

19. The kinase polypeptide of claim 10, wherein said polypeptide is a . 
AA631990 or W08549 polypeptide. « 
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ID NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO:170, SEQ ID NO:171, SEQ 
ID NO: 172, SEQ ID NO: 173, SEQ ID NO: 174, SEQ ID NO: 175, SEQ ID NO: 176, SEQ 
ID NO:177, SEQ ID NO:178, SEQ ID NO:179, SEQ ID NO:180, SEQ ID NO:181, SEQ 
ID NO:182, SEQ IDNO:183, SEQ ID NO:184, SEQ ID NO:185, SEQ ID NO:186, SEQ 
5 ID NO:187, SEQ ID NO:188, SEQ ID NO:189, SEQ ID NO:190, SEQ ID NO:191, SEQ 
ID NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ ID NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ ID NO:196, SEQ 
ID NO:197, SEQ ID NO:198, SEQ ED NO:199, SEQ ID NO:200, SEQ ED NO.201, SEQ 
ID NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ ED NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ED NO:206, SEQ 
ID NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ID NO:210, SEQ ED NO:21 1, SEQ 

10 ID NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ID NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ ID NO:216, SEQ 
ED NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ID NO:219, SEQ ID NO:220, SEQ ID NO:221 , SEQ 
ED NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED NO:225, SEQ ED NO:226, SEQ 
ED NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ ED NO:231, SEQ 
ED NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ID NG:235, SEQ ED NO:236, SEQ 

15 ID NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ID NO:240, SEQ ID NO:241, and 

SEQ ED NO:242, except that it lacks one or more^ but not all of the domains selected from 
the group consisting of an N-tenninal domain, a catalytic domain, a C-terminal domain, a 
spacer region, a proline-rich region, a coiled-coil structure region, and a C-terminal tail 
(c) a domain of an amino acid sequence selected from the group set 

20 forth in SEQ ID NO:122, SEQ ID NO:123, SEQ ED NOM24, SEQ ID NO:125, SEQ ID 

NO:126, SEQ ED NO:127, SEQ ID NO:128, SEQ ID NO:129, SEQ ED NO: 130, SEQ ID 
NO:131, SEQ ID NO: 132, SEQ ID NO:133,SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:l35, SEQ ID 
NO:136, SEQ ED NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ED NO: 1 39, SEQ ED NO:!40, SEQ ID 
NO:141, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO:144, SEQ ID NO:145, SEQ ID 

25 NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID 

NO:151, SEQ ID NO:152, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:154, SEQ ID NO:155, SEQ ED 
NO:156, SEQ ID NO:157, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:159, SEQ ED NO:160, SEQ ID 
NO:161, SEQ ED NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ ID 
NO:166, SEQ ID NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ED NO:169, SEQ ED NO:170, SEQ ID 

30 NO:171, SEQ ID NO:172, SEQ ID NO: 173, SEQ ED NO:174, SEQ ED NO: 175, SEQ ED 
NO:176, SEQ ID NO:177, SEQ ID NO:178, SEQ ID NO:179, SEQ ED NO:180, SEQ ID 
NO:181, SEQ ID NO:182, SEQ ED NO:183, SEQ ED NO:184, SEQ ID NO:185, SEQ ID 
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ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141, SEQ 
ID NO:142, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO:144, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ 
ID NO:147, SEQ ID NO: 148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:151, SEQ 
ID NOM52, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:154, SEQ ID NO:155, SEQ ID NO:156, SEQ 
ID NO:157, SEQ ID NO:158, SEQ ID.NO:159, SEQ ID ; NO:160, SEQ ID NO:161, SEQ 
ID NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO: 164, SEQ ID NO:165. SEQ ID NO:166, SEQ 
ID NO:167, SEQ ID NO:168,.SEQ ID N0.169, SEQ ID NO:170, SEQ ID NO:171, SEQ 
ID NO: 172, SEQ ID NO:173, SEQ ID NO:174, SEQ ID NO:175, SEQ ID NO:176, SEQ 
ID NO: 177, SEQ JD NO:178, SEq ID NO:179, SEQ ID NO:180, SEQ ID NO: 181,' SEQ 
ID NO: 182, SEQ ID NO: 183, SEQ ID NO: 184, SEQ ID NO:185, SEQ ID NO:186, SEQ 
ID NO:187, SEQ ID NO.188, SEQ ID NO:189, SEQ ID NO: 190, SEQ ID NO:191, SEQ 
ID NO:199, SEQ ID NO:193, SEQIDNO:194, SEQ ID NO: 195, SEQ ID NO:196, SEQ 
ID NO:197, SEQ ID NO: 198, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO:200, SEQ ID NO:201, SEQ 
ID NO.-202, SEQ ID NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ 
ID NO.-207, SEQ ID NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ID NO:210, .SEQ ID NO:21 1, SEQ 
ID NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ID NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ ID NO:216, SEQ 
ID NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ID NO:219, SEQ ID NO.220, SEQ ID NO:221, SEQ 
ID NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ ID ; NO:224, SEQ ID NO:225, SEQ ID NO:226, SEQ 
ID NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ID NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ ID NO:231, SEQ 
ID NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ID NO:234, SEQ ID NO:235, SEQ ID NO:236, SEQ 
ID NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ID NO:239, SEQ ID NO:240, SEQ ID NO:241, and 
SEQ ID NO:242; 

(b) an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ 
ID NO:122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ 
ID NO: 127, SEQ ID NO:128, SEQ ID NO: 129, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO:131, SEQ 
ID NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ JD NO:135, SEQ ID NO: 136, SEQ 
ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141, SEQ 
ID NO:142, SEQ ID NO; 143, SEQ ID NO:144, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ 
ID NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149 ? SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:151, SEQ 
ID NO:152, SEQ ID N0.153, SEQ ID NO: 154, SEQ ID NO:155, SEQ ID NO:156, SEQ 
ID NO: 157, SEQ ID NO: 158, SEQ ID NO: 159, SEQ ID NQ:160, SEQ ID NO: 161, SEQ 
ID NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ ID NO:166, SEQ 
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1 1 . The polypeptide of claim 1 0, wherein said polypeptide is a fragment of the 
protein encoded by an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ ID 
NO.-122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ ID 
NO: 127, SEQ ID NO: 128, SEQ ID NO: 129, SEQ ID NO: 130, SEQ ID NO.131, SEQ ID 
NO:132, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ ID NO:136, SEQ ID 
NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:14i, SEQ ID 
NO:142, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO: 144, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ ID 
N0.147, SEQ ID N0.148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:151, SEQ ID 
NO: 152, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 154, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 1 56, SEQ ID 
NO:157, SEQ ID NO: 158, SEQ ID NO:159, SEQ ID NO:160, SEQ ID NO:161, SEQ ID 
NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ ID NO: 166, SEQ ID 
NO: 167, SEQ ID NO: 168, SEQ ID NO: 169, SEQ ID NO: 170, SEQ ID NO: 171, SEQ ID 
NO: 1 72, SEQ ID NO: 1 73, SEQ ID NO: 1 74, SEQ ID NO: 1 75, SEQ ID NO: 1 76, SEQ ID 
NO: 1 77, SEQ ID NO: 1 78, SEQ ID NO: 1 79, SEQ ID NO: 1 80, SEQ ID NO: 1 8 1 , SEQ ID 
NO: 182, SEQ ID NO: 183, SEQ ID NO: 184, SEQ ID NO: 1 85, SEQ ID NO: 186, SEQ ID 
NO:187, SEQ ID N0.188, SEQ ID NO:189, SEQ ID NO:190, SEQ ID NO: 191, SEQ ID 
NO: 1 99, SEQ ID NO: 1 93, SEQ ID NO: 1 94, SEQ ID NO:'l 95, SEQ ID NO: 1 96, SEQ ID 
NO:197, SEQ ID NO:198, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO:200, SEQ ID NO:201, SEQ ID 
NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ ID 
NO.207, SEQ ID NO:208, SEQ ID NO:209, SEQ ID NO:210, SEQ ID NO:21 1, SEQ ID 
NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ID NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ ID NO:216, SEQ ID 
NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ID NO:219, SEQ ID NO:220, SEQ ID NO:221, SEQ ID 
NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ ID NO:224, SEQ ID NO:225, SEQ ID NO:226, SEQ ID 
NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ID NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ ID NO:23 1, SEQ ID 
NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ID NO:234, SEQ ID NO:235, SEQ ID NO:236, SEQ ID 
NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ID NO:239, SEQ ID NO:240, SEQ ID NO:24I , and SEQ 
ID NO:242. 

12. The polypeptide of claim 1 0, wherein said polypeptide comprises: 

(a) an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ 
ID NO:122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ 
ID NO:127, SEQ ID NO:128, SEQ ID NO:129, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO:131, SEQ 
ID NO: 132, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 134, SEQ ID NO: 135, SEQ ID NO: 136, SEQ 
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10. Ah isolated, enriched, or purified kinase polypeptide selected from the 
group consisting of SEQ ID NO:122, SEQ ID NO: 123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:125, 
SEQ ID NO: 126, 'SEQ ID NO:127, SEQ ID NO:128, SEQ ID NO:129, SEQ ID NO:130, 
SEQ ID NO:131, SEQ ID NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, 
5 SEQ ID NO:136, SEQ ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO: 139, SEQ ID NO: 140, 

SEQ ID NO:141, SEQ ID NO: 142, SEQ ED NO:143, SEQ ID NO:144, SEQ ED NO:145, 
SEQ ID NO: 146, SEQ ID NO: 147, SEQ ED NO: 148, SEQ ID NO: 149, SEQ ED NO: 150, 
SEQ ID NO:151, SEQ ED NO:152, SEQ ED NO:153, SEQ ED NO:154, SEQ ED -NO: 155, 
SEQ ED NO: 156, SEQ ED NO:157, SEQ ED NO:158, SEQ ID NO:159, SEQ ED NO: 160, 

10 SEQ ED NO:161, SEQ ED NO:162, SEQ ED NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. 

SEQ ID NO: 166, SEQ ED NO:167, SEQ ID NO: 168, SEQ ED NO:169, SEQ ED NO:170, 
SEQ ED NO:171, SEQ ED NO:172, SEQ ED NO:173, SEQ ED NO:174, SEQ ID NO:175, 
SEQ ID NO:176, SEQ ID NO:177, SEQ ED NO:178, SEQ ED NO: 179, SEQ ED NO:180, 
SEQ ED NO:181, SEQ ED NO: 182, SEQ ED NO:183, SEQ ED NO: 184, SEQ ED NO:185, 

15 SEQ ED NO: 186, SEQ ED NO:187, SEQ ED NO:188, SEQ ED NO: 189, SEQ ED NO:190, 

SEQ ED NO:191, SEQ ED NO: 199, SEQ ED NO: 1 93 , SEQ ED NO:194, SEQ ED NO:195, 
SEQ ED NO:196, SEQ EO NO:197, SEQ ED NO: 198, SEQ ED NO: 199, SEQ ED NO:200, 
SEQ ED NO:201, SEQ ED NO:202, SEQ ED NO:203, SEQ ED NO:204, SEQ ED NO:205, 
SEQ ED NO:206, SEQ ED NO:207, SEQ ED NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ID NO:210, 

20 SEQ ED NO:211, SEQ ED NO:212, SEQED NO:213, SEQ ED NO:214, SEQ ED NO:215, 

SEQ ED NO:216, SEQ ED NO:2l7, SEQ ED NO:218, SEQ ED NO:219, SEQ ED NO:220, 
SEQ ED NO:22l, SEQED NO:222, SEQED NO:223, SEQ EO NO:224, SEQ ED NO:225, 
SEQ ED NO:226, SEQ ED NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ID NO:230, 
SEQ ED NO:231, SEQ ED NO:232, SEQ ED NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ID NO:235, 

25 SEQ ED NO:236, SEQ ED NO:237, SEQ ED NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ED NO:240, 

SEQ ED NO:241, and SEQ ID NO:242. 
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9. The cell of claim 8, wherein said polypeptide is a fragment of a protein 
encoded by an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ ID 
NO:122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ ID 
NO.127, SEQ ID NO:128, SEQ ID NO:129, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO:131, SEQ ID 
NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ ID NO:136, SEQ ID 
NO:137, SEQ ID NO: 13 8, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141, SEQ ID 
NO:142, SEQ ID NO:143, SEQ ID N0:144, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ ID 
NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:151, SEQ ID 
NO.152, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:154, SEQ ID NO:155, SEQ ID NO:156, SEQ ID 
NO:157, SEQ ID NO:15S, SEQ ID NO:159, SEQ ID NO: 100, SEQ ID NO:161, SEQ ID 
NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ ID NO: 166, SEQ ID 
NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO:170, SEQ ID NO:171, SEQ ID 
NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ ID NO:174, SEQ ID NO: 175, SEQ ID NO:176, SEQ ID 
NO:177, SEQ ID NO: 178. SEQ ID NO:179, SEQ ED NO:180, SEQ ID NO:181, SEQ ID 
NO:182, SEQ ID NO:183 s SEQ ID NO:184, SEQ ID NO:185, SEQ ID NO: 186, SEQ ID 
NO:187, SEQ ID NO: 188, SEQ ID NO:189, SEQ ID NO: 190, SEQ ID NO:191, SEQ ID 
NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ ID NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ ID NO: 196, SEQ ID 
NO:197, SEQ ID NO:198, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO:200, SEQ ID NO:201, SEQ ID 
NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ED NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ ID 
NO:207, SEQ EONO:208, SEQ ID NQ:209, SEQ ED NO:210, SEQ-ED NO:211, SEQ ID 
NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ED NO:2!4, SEQ ID NO:215, SEQ ED NO:216, SEQ ED 
NO:217, SEQ ED NO:2.I8, SEQ ED NO:219, SEQ ID NO:220, SEQ ED NO:221, SEQ ED 
NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED NO:225, SEQ ED NO:226, SEQ ED 
NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ED NO:230, SEQ ED NO:231, SEQ ED 
NO:232, SEQ ZD NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ED NQ:235, SEQ ED NO:236, SEQ ID 
NO:237, SEQ ED NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ED NO:240, SEQ ED NO:241, and SEQ 
ED NO:242. 
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8. A recombinant cell comprising a nucleic acid molecule encoding a kinase 
polypeptide selected from the group consisting of SEQ ID NO:122, SEQ ID NO: 123, SEQ 
ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ ID NO:127, SEQ ID NO:128, SEQ 
ID NO:129, SEQ ID NO:130, SEQ ID NQ:131, SEQ ID NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ 
ID NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ ID NO:136, SEQ ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ 
ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO;143, SEQ 
ID NO:144, SEQ ID NO: 145, SEQ ID NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ 
ID NO:149, SEQ ID NO: 150, SEQ ID NO: 151, SEQ ID NO:152, SEQ ID NO:153, SEQ 
ID NO: 154, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 156, SEQ ID NO: 157, SEQ ID NO: 158, SEQ 
ID NO: 1 59, SEQ ID NO: 1 60, SEQ ID NO: 1 6 1 , SEQ ID NO: 1 62, SEQ ID NO: 1 63, SEQ 
ID NO: 164, SEQ ID NO:165. SEQ ID NO: 166, SEQ ID NO: 167, SEQ ID NQ:168, SEQ 
ID NO:169, SEQ ID NO: 170, SEQ ID NO: 171, SEQ ID NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ 
ID NO: 1 74, SEQ ID NO: 1 75, SEQ ID NO: 1 76, SEQ ID NO: 1 77, SEQ ID NO: 1 78, SEQ 
ID NO:179, SEQ ID NO:180, SEQ ID NO: 181, SEQ ID NO: 182, SEQ ID NO:183, SEQ 
ID NO.184, SEQ ID NO:185, SEQ ID , NO: 186, SEQ ID NO:187, SEQ ID NO:188, SEQ 
ID NO:189, SEQ ID NO: 190, SEQ.ID N0.191, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO: 193, SEQ 
ID NO: 194, SEQ ID NO:195, SEQ ID NQ:196, SEQ ID NO:197, SEQ ID NO:198, SEQ 
ID NO: 199, SEQ ID NO:200, SEQ ID NO:201, SEQ ID NO.202, SEQ ID NO:203, SEQ 
ID NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ ID NO:2Q7, SEQ ID NO:?08, SEQ 
ID NO:209, SEQ ID NO:210, SEQ ID.,NO:211, SEQ ID NO:212, SEQ ID NO;213, SEQ 
ID NO:214, SEQ ID NO;215, SEQ ID NQ:216, SEQ ID NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ 
ID NO:219, SEQ ID NO;220, SEQ ID NO:221, SEQ ID NO:222, SEQ ID NO:223i SEQ 
ID NO:224, SEQ ID NO:225, SEQ ID NO:226, SEQ ID NO:227, SEQ ID NQ:228, SEQ 
ID NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ BD ,NO:231, SEQ ID NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ 
ID NO:234, SEQ ID NO:235, SEQ ID NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ 
ID NO:239, SEQ ID NO.240, SEQ ID NO:241, and SEQ ID NO:242. 
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7. The probe of claim 6, wherein said polypeptide is a fragment of the protein 
encoded by an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ ID 
NO:122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ ID 
NO:127, SEQIDNO:128, SEQ ID NO:129, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO:131, SEQ ID 
NO:132, SEQ IDNO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ ID NO:136, SEQ ID 
NO.137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO: 140, SEQ ID NO:141, SEQ ID 
NO: 142, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO: 144, SEQ ID NO: 145, SEQ ID NO: 146, SEQ ID 
NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID NO: 151, SEQ ID 
NO: 152, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 154, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 156, SEQ ID 
NO:157, SEQ ID NO:15S, SEQ ID NO:159, SEQ ID NO:160, SEQ ED NO:161, SEQ ID 
NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO. 165 SEQ ID NO:166, SEQ ID 
NO:167, SEQ EDNO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO:170, SEQ ID NO: 171, SEQ ID 
NO:172, SEQ ID NO: 173, SEQ ID NO:174, SEQ ED NO:175, SEQ ID NO:176, SEQ ID 
NO:177, SEQ ID NO: i78, SEQ ID NO:179, SEQ ID NO: 180, SEQ ID NO:181, SEQ ID 
NO: 182, SEQ ID NO: 183, SEQ ID NO: 184, SEQ ID NO: 185, SEQ ID NO: 186, SEQ ID 
NO:187, SEQ ID NO: 188, SEQ ID NO: 189, SEQ ID NO:190, SEQ ID NO: 191, SEQ ID 
NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ ID NO:194, SEQ ID NO: 195, SEQ ID NO: 196, SEQ ID 
NO:197, SEQ ID NO:l98, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO:200, SEQ ED NO:201, SEQ ED 
NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ ED NO:204, SEQ ED NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ ED 
NO:207, SEQ ED NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ED NO:210, SEQ ED NO:21 1, SEQ ED 
NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ED NO:214, SEQ ED NO:215, SEQ ED NO:216, SEQ ID 
NO:217, SEQ ED NO:21S, SEQ ED NO:219, SEQ ED NO:220, SEQ ED NO:221, SEQ ED 
NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED NO:225, SEQ ED NO:226, SEQ ED 
NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ ED NO:231, SEQ ID 
NO:232, SEQ ED NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ED NO:235, SEQ ED NO:236, SEQ ED 
NO:237, SEQ ED NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ED NO:240, SEQ ED NO:241, and SEQ 
ED NO:242. 
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4. The nucleic acid molecule of claim 1 , wherein said nucleic acid molecule is 
isolated, enriched, or purified from a mammal. 

5. The nucleic acid molecule of claim 4, wherein said mammal is a human. 

6. A nucleic acid probe-for the detectipn of nucleic acid encoding a kinase 
polypeptide in a sample, wherein said polypeptide is selected from the group consisting of 
SEQ ID NO:122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO: 124, SEQ ID NO:125, SEQ DD NO:126, 
SEQ ID NO: 127, SEQ ID NO: 128, SEQ ID NO: 129, SEQ ID NO: 130, SEQ ID NO: 13 1, 
SEQ ID NO:132, SEQ ED NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ ID NO:136, 
SEQ ID NO:137, SEQ ID NO;138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141, 
SEQ DD NO:142, SEQ ED NO: 143, SEQ ID NO:144, SEQ ED NO:145, SEQ ED NO:146,' 
SEQ ID NO:147, SEQ ID NO: 148, SEQ ED NO:149, SEQ ID NO:150; SEQ ID NO:151, 
SEQ ID NO:152, SEQ ED NO:153, SEQ ED NO:154, SEQ ID NO:155, SEQ ID NO:156, 
SEQ ID NO: 157, SEQ ID NO:158, SEQ ED NO: 159, SEQ ID NO: 160, SEQ ED NO: 161, 
SEQ ID NQ:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ ED NO:166, 
SEQ ID NO:167, SEQ ID NO; 168; SEQ Dp NQ:169, SEQ ID NO: 170, SEQ DD.NO.171, 
SEQ ID NO:172, SEQ ID NO: 173, SEQ ED NO:174, SEQ DD NO: 1 75, SEQ ED NO: 176, 
SEQ ID NO:177, SEQ ED NO: 178, SEQ ID NO: 179, SEQ ED NO:180, SEQ DD NO:181, 
SEQ ID NO:I82, SEQ ED NO:183, SEQ DD NO:184, SEQ DD NO:185, SEQ DD NO:186, 
SEQ DD NO.187, SEQ ED NO: 188, SEQ ED NO: 189, SEQ DD.NO.190, SEQ DD NO: 191, 
SEQ DD NO:199, SEQ DD NO: 19.3, SEQ DD NO: 194, SEQ DD NO:195, SEQ ED NOM96, 
SEQ DD NO:197, SEQ DD NO:198, SEQ DD NO: 199, SEQ DD NO:200, SEQ ED NO:201, 
SEQ DD NO:202, SEQ- ED NO:203, SEQ ED NO:204, SEQ ED NO:205, SEQ DD NO:206, 
SEQ DD NO:207, SEQ DD NOr208, SEQ DD NO:209, SEQ ED NO:210, SEQ DD NO:21 1, 
SEQ DD NO:212, SEQ DD NO:213, SEQ DD JSTO:214, SEQ DD NO:215, SEQ DD NO:216, 
SEQ DD NO:217, SEQ ED NO:218, SEQ DDlNO:219, SEQ DD NO:220, SEQ DD NO:221, 
SEQ DD NO:222, SEQ DD NO:223, SEQ DD NO:224, SEQ DD NO:225, SEQ ED NO:226, 
SEQ ED NO:227, SEQ DD NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ DD NO:230, SEQ DD NO:231, 
SEQ DD NO:232, SEQ ED NO:233, SEQ ID NQ;234, SEQ ED NO:235, SEQ DD NO:236, 
SEQ DD NO:237, SEQ ED NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ED NO:240, SEQ ED NO:241, 
and SEQ DD NO:242. 
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NO:130, SEQ ID NO:131, SEQ ID NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ED NO:134, SEQ ID 
NO:135, SEQ ID NO:136, SEQ ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO: 139, SEQ ID 
NO.140, SEQ ID NO:141, SEQ ID NO.142, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO:144, SEQ ID 
NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ED NO:148, SEQ ED NO:149, SEQ ID 
5 NO:150, SEQ ID NO:151, SEQ ED NO:152, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO:154, SEQ ED 

NO:155, SEQ ED NO:156, SEQ ED NO:157, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:159, SEQ ID 
NO:160, SEQ ID NO:161; SEQ ED NO: 162, SEQ ID NO:163, SEQ ED NO:164, SEQ ID 
NO:165. SEQ ID NO:166, SEQ ED NO:167, SEQ ID NO: 168, SEQ ID NO:169, SEQ ID 
NO:170, SEQ ID NO:171, SEQ ED NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ ED NO:174, SEQ ID 

10 NO:175, SEQ ID NO:176, SEQ ED NO:177, SEQ ID NO:178, SEQ ED NO:179, SEQ ID 

NO: 180, SEQ ED NO: 181, SEQ ID NO: 182, SEQ ID NO: 183, SEQ ID NO: 184, SEQ ID 
NO: 1 85, SEQ ED NO: 186, SEQ ED NO: 187, SEQ ID NO: 188, SEQ ED NO: 189, SEQ ID 
NO:190, SEQ ID NO: 191, SEQ ED NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ ED NO:194, SEQ ID 
NO:lS>5, SEQ ED NO:196, SEQ ED NO: 197, SEQ ID NO:198, SEQ ID NO:199, SEQ ID 

15 NO:200, SEQ ID NO:201, SEQ ED NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ED 

NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ ED NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ED 
NO:210, SEQ ED NO:211, SEQ ED NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ED NO:214, SEQ ED 
NO:215, SEQ ID NO:216, SEQ ED NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ED NO:2l9, SEQ ED 
NO:220, SEQ ED NO:221, SEQ ED NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED 

20 NO:225, SEQ ED NO:226, SEQ ID NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ED 

NO:230, SEQ ID NO:23 l, SEQ ED NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ID NO:234, SEQ ED 
NO:235, SEQ ED NO:236, SEQ ED NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ID 
NO:240, SEQ ED NO:241, and SEQ ED NO.242, except tliat it lacks one or more, but not 
all, of the domains selected from the group consisting of an N-termina! domain, a catalytic 

25 domain, a C-terminal domain, a spacer region, a proiine-rich region, a coiled-coil structure 

region, and a C-tenninal tail; or 

(i) is the complement of" the nucleotide sequence of(h). 
3. The nucleic acid molecule of claim 1, further comprising a vector or 
promoter effective to initiate transcription in a host cell. 
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(£) encodes a domain of an amino acid sequence selected from the 
group, set forth in SEQ ID NO:122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO.124, SEQ ID NO:125, 
SEQ ID NO: 126, SEQ ID NO: 127, SEQ ID NO:. 128, SEQ ID NO: 129, SEQ ID NO: 130, 
SEQ ID NO:131, SEQ DD NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, 
SEQ ID NO: 136, SEQ ID NO:137, SEQ ID NO:13 ; 8, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, 
SEQ ID NO: 141, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO: 144, SEQ ID NO:145, 
SEQ ID NO:146, SEQ DD NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, 
SEQ ID NO: 151, SEQ ID NO: 152, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:154, SEQ ID NO:155, 
SEQ ID NO: 1 56, SEQ ID NO: 157, SEQ ID NO: 1 58, SEQ ID NO: 1 59, SEQ ED NO: 1 60, 
SEQ ID NO:161, SEQ ID NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. 
SEQ ID NO:166, SEQ ID NO:167, SEQ DD NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO:170, 
SEQ ID NO: 171, SEQ ID NO: 172, SEQ ID NO: 173, SEQ ID NO: 174, SEQ ID NO: 175, 
SEQ ID NO: 176, SEQ ID NO: 177, SEQ ID NO:178, SEQ ID NO:179, SEQ ID NO:I80, 
SEQ ID NO:181, SEQ ID NO: 182, SEQ ID NO: 183, SEQ ID NO: 184, SEQ ID NO-185, 
SEQ ID NO:186, SEQ ID NO: 187, SEQ IP NO:188, SEQ ID NO:189, SEQ ID NO:190, 
SEQ ID NO.191, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ ID NQ:194, SEQ ID NO:195, 
SEQ ID NO:196, SEQ ID NO:197, SEQ DD NO: 198, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO;200, 
SEQ ID NO:201, SEQ ID NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ID NO:205, 
SEQ ID NO:206, SEQ ID NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ID NO:209, SEQ ID NO:210, 
SEQ ID NO:21 1, SEQ DD NO:212,SEQDD NO:213, SEQ DD NO:214, SEQ DD NO:215, 
SEQ DD NO:216, SEQ DD NO:217, SEQ DD NO:218, SEQ DD NO:219, SEQ DD NO:220, 
SEQ DD NO:221, SEQ DD NQ:222, SEQ DD NO:223, SEQ DD NO:224, SEQ DD NQ:225, 
SEQ ED NO:226, SEQ DD NO:227, SEQ DD NO:228, SEQ DD NO:229, SEQ DD NO:230, 
SEQ DD NO:231, SEQ DD NO:232, SEQ DD NO:233, SEQ DD NO:234, SEQ DD NO:235, 
SEQ DD NO:236, SEQ DD NO:237, SEQ DD NO:238, SEQ DD NO:239, SEQ DD NO:240, 
SEQ DD NO:241, and SEQ ED NO:242, wherein said domain is selected from the group 
consisting of an N-terminal domain, a catalytic domain, a CTterminal domain, a coiledrcoil 
structure region, a proline-rich region, a spacer region, an insert, and a C-terminal tail; 

(g) is the complement of the nucleotide sequence of (f); 

(h) . encodes a polypeptide comprising an amino acid sequence selected 
from the group consisting of SEQ DD NO: 122, SEQ DD NO: 123, SEQ DD NO: 124, SEQ DD 
NO:125, SEQ DD NO:126, SEQ DD NO:127, SEQ DD NO:128, SEQ DD NO:129, SEQ DD 
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(d) encodes a kinase polypeptide having an amino acid sequence 
selected from the group consisting of SEQ ID NO: 122, SEQ ID NO: 123, SEQ ID NO: 124, 
SEQ ID NO:125, SEQ ID NO: 126, SEQ ID NO:127, SEQ ID NO: 128, SEQ ED NO: 129, 
SEQ ID NO: 130, SEQ ID NO: 131, SEQ ID NO: 132, SEQ ID NO: 133, SEQ ID NO: 134, 
SEQ ID NO: 135, SEQ ID NO: 136, SEQ ID NO: 137, SEQ ID NO: 13 8, SEQ ID NO: 139, 
SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141, SEQ ID NO: 142, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO:144, 
SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, 
SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:151, SEQ ID NO:152, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:154, 
SEQ ID NO:155, SEQ ED NO:156, SEQ ID NO:157, SEQ ID NO: 158, SEQ ID NO:159, 
SEQ ID NO:160, SEQ ID NO:161, SEQ ID NO:162, SEQ ID NO: 163, SEQ ID NO: 164, 
SEQ ID NO:165. SEQ ID NO:166, SEQ ID NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, 
SEQ ID NO:170, SEQ ID NO:171, SEQ ID NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ ED NO:174, 
SEQ ID NO:175, SEQ ID NO:176, SEQ ID NO:177, SEQ ED NO:178, SEQ ID NO: 179, 
SEQ ID NO.180, SEQ ID NO:181, SEQ ID NO:182, SEQ ED NO:183, SEQ ED NO: 184, 
SEQ ID NO: 185, SEQ ID NO: 186, SEQ ID NO:l87, SEQ ID NO: 188, SEQ ID NO: 189, 
SEQ ID NO: 190, SEQ ID NO:19i, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ ID NO:194, 
SEQ ID NO:195, SEQ ID NO:196, SEQ ID NO: 197, SEQ ID NO:198, SEQ ID NO:I99, 
SEQ ID NO:200, SEQ ID NO:201, SEQ ID NO:202, SEQ ED NO:203, SEQ ID NO:204, 
SEQ ID NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ ID NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ID NO:209, 
SEQ ID NO:210, SEQ ID NO:211, SEQ ID NO:2l2, SEQ ID NO:213, SEQ ID NO:214; 
SEQ ID NO:215, SEQ ID NO:216, SEQ ED NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ID NO:219, 
SEQ ID NO:220, SEQ ID NO:221, SEQ ED NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ID NO:224, 
SEQ ID NO:225, SEQ ID NO:226, SEQ ID NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ID NO:229, 
SEQ ID NO:230, SEQ ID NO:231, SEQ ED NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ID NO:234, 
SEQ ID NO:235, SEQ ID NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ED NO:238, SEQ ED NO:239, 
SEQ ED NO:240, SEQ ED NO:241, and SEQ ID NO:242, except that it lacks one or more, 
but not all, of a domain selected from the group consisting of an N-terminal domain, a 
catalytic domain, a C-terminal domain, a coiled-coil structure region, a proline-rich region, 
a spacer region, an insert, and a C-terminal tail; 

(e) is the complement of the nucleotide sequence of (d); 



..WO 00/73469 



134 



PCT/USOO/14842 



2. The nucleic acid molecule of claim 1 , wherein said nucleic acid molecule 
comprises a nucleotide sequence that: 

(a) . encodes a polypeptide comprising the amino acid sequence set forth 
in SEQ ID NO: 122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID 
NO:126, SEQ EDNO:127, SEQ ED NO: 128, SEQ ID NO: 129, SEQ ID NO: 130, SEQ ID 
NO:131, SEQ ID NO:132, SEQ.ED NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ ID 
NO:136, SEQ ED NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID 
NO:141, SEQ ID NO: 142, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO: 144, SEQ ID NO:145, SEQ ID 
NO:146, SEQ ED NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID 
NO:151, SEQ ID NO:152, SEQ ID NO: 153* SEQ ID NO:154, SEQ ID NO:155, SEQ ID 
NO: 156, SEQ ID NO: 157, SEQ BO NO: 158, SEQ ID NO: 159, SEQ ID NO: 160, SEQ ID 
NO:161, SEQ ED NO:162, SEQ ED NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ ID 
NO: 166, SEQ ED NO: 167, SEQ ID NO: 168, SEQ ID NO : 1 69, SEQ ID NO: 170, SEQ ID 
NO:171, SEQ ID NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ ID NO:174, SEQ ID NO:175, SEQ ID 
N0^176, SEQ ID NO:177, SEQ ID NO:178 v SEQ ED NO:179, SEQ ED NO:180, SEQ ID 
NO:181, SEQ ID NO: 182, SEQ ID NO: 183, SEQ ED NO:184, SEQ ID NO: 185, SEQ ED 
NO:186, SEQ ED NO:187, SEQ ID NO: 1 §8, SEQ ID NO: 189, SEQ ID NO:190, SEQ ED 
NO:191, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO:193, SEQ ED NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ ID 
NO: 196, SEQ ID NO: 197, SEQ ID NO: 198, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO:200, SEQ ID 
NO:201, SEQ ID NO:2Q2, SEQ ID NO:203, SEQ ED NO:204, SEQ ED NO:205, SEQ ED 
NO:206, SEQ ED NO:207, SEQ ED NO:2Q8, SEQ ED NO:209, SEQ ED NO:210, SEQ ED 
NO:21 1, SEQ ED NO:212, SEQ ED NO:213, SEQ ED NO:214, SEQ ED NO:215, SEQ ED 
NO:216, SEQ ED NO:217, SEQ ED NO:218, SEQED NO:219, SEQ ED NO:220, SEQ ED 
NO:221, SEQ ED NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ED NQ:224, SEQ ED NO:225, SEQ ID 
NO:226, SEQ ED NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ED NO:230, SEQ ED 
NO:231, SEQ ED NO:232, SEQ ED NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ED NO:235, SEQ ID 
NO:236, SEQ ED NQ:237, SEQ ED NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ED NO;240, SEQ ID 
NO:241, and SEQ ED NQ:242; 

(b) is the complement of the nucleotide sequence of (a); 

(c) hybridizes under highly stringent conditions to the nucleotide 
molecule of (a) and encodes a naturally occurring kinase polypeptide; 
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What is claimed is: 

CLAIMS 

1 . An isolated, enriched, or purified nucleic acid molecule encoding a kinase 
polypeptide selected from the group consisting of SEQ ED NO: 1 22, SEQ ED NO: 1 23 , SEQ 
ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ ID NO:127, SEQ ID NO:128, SEQ 
ID NO:129, SEQ ID NO.130, SEQ ID NO:131, SEQ ED NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ 
ED NO: 134, SEQ ED NO: 135, SEQ ID NO: 136, SEQ ID NO: 137, SEQ ID NO: 13 8, SEQ 
ED NO:139, SEQ ED NO:140, SEQ ED NO:141, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO:143, SEQ 
ED NO.144, SEQ ED NO: 145, SEQ ED NO:146, SEQ ED NO: 147, SEQ ED NO:148, SEQ 
ED NO:149, SEQ ED NO:150, SEQ ED NO:151, SEQ ED NO:152, SEQ ED NO:153, SEQ 
ID NO:154, SEQ ED NO:155, SEQ ID NO:156, SEQ ED NO:157, SEQ ED NO:158, SEQ 
ED NO:159, SEQ ED NO.160, SEQ ID NO:161, SEQ ED NO:162, SEQ ED NO:I63, SEQ 
ID NO:164, SEQ ED NO: 165! SEQ ID NO: 166, SEQ ED NO:167, SEQ ED NO:I68, SEQ 
ED NO-169, SEQ ED NO:170, SEQ ID NO: 171, SEQ ID NO:172, SEQ ED NO:173, SEQ 
ED NO: 1 74, SEQ ID NO: 1 75, SEQ ED NO: 1 76, SEQ ID NO: 1 77, SEQ ID NO: 1 78, SEQ 
ED NO: 179, SEQ ED NO: 180, SEQ ED NO: 131, SEQ ED NO: 1 82, SEQ ID NO: 183, SEQ 
ED NO: 184, SEQ ED NO: 1 85, SEQ ED NO:i86, SEQ ED NO:187, SEQ ED NO:188, SEQ 
ED NO: 1 89, SEQ ED NO: 190, SEQ ED NO: 191, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO: 193, SEQ 
ID NO:194, SEQ ED NOM95, SEQ ED NO:196, SEQ ID NO:197, SEQ ID NO: 198, SEQ 
ED NO: 199, SEQ ED NO:200, SEQ ED NO:20i, SEQ ED NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ 
ED NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ ID NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ 
ED NQ:209, SEQ ED NO:210, SEQ ED NO:211, SEQ ID NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ 
ID NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ ID NO:216, SEQ ED NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ 
ED NO:219, SEQ ED NO:220, SEQ ID NO:221, SEQ ED NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ 
ED NO:224, SEQ ED NO:225, SEQ ID NO:226, SEQ ED NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ 
ID NO:229, SEQ ED NO:230, SEQ ED NO:231, SEQ ID NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ 
ED NO:234, SEQ ED NO:235, SEQ ED NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ED NO:238, SEQ 
ED NO:239, SEQ ED NO:240, SEQ ED NO:241, and SEQ ED NO:242. 
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26. • An antibody or antibody fragment having specific binding affinity to a 
kinase polypeptide selected from the group consisting of SEQ ID NO: 122, SEQ ID 
NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:I25, SEQ ID NO:126, SEQ ID NO:127, SEQ ID 
NO: 128, SEQ ID NO: 129, SEQ ID NO: 130, SEQ ID NO: 131, SEQ ID NO: 132, SEQ ID 
NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ fib NO:136, SEQ ID NO:137, SEQ ID 
NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141; SEQ ID NO:142, SEQ ID 
NO:143, SEQ ID NO:144, SEQ ID NO: 145, SEQ ID NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ID 
NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:151, SEQ ID NO:152, SEQ ID 
NO:153, SEQ r ED NO: 1 54, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO:156, SEQ ID NO:157, SEQ ID 
NO:158, SEQ ID NO:159, SEQ ID NO:160, SEQ ID NO:161, SEQ ID NO: 1 62, SEQ ID 
NO: 163, SEQ ID NO: 164, SEQ ID NOi 165. SEQ ID NO: 166, SEQ ID NO: 167, SEQ ID 
NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO: 170, SEQ ID NO: 171, SEQ ID NO:17i, SEQ ID 
NO:173, SEQ ID NO:174, SEQ ID NO: 1 75, SEQ ID NO: 1 76, SEQ ID NO:177, SEQ ID 
NO:178, SEQ ID NO: 179, SEQ ID NO: 180, SEQ ID NO:181, SEQ ED NO:182, SEQ ID 
NO:183, SEQ ID NO:l 84, SEQ ID NO:l85, SEQ ID NO:186, SEQ ID NO: 187, SEQ ID 
NO:188, SEQ ID NO:189, SEQ ID NO.190, SEQ ID NO:191, SEQ ID NO:199, SEQ ID 
NO:193, SEQ BO NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ ID NO:196, SEQ ED NO:197, SEQ ID 
NO:198, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO:200, SEQ ID NO:201, SEQ ED NO:202, SEQ ID 
NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ ID NO:207, SEQ ID 
NO:208, SEQ ID NO:209, SEQ ID NO:210, SEQ ID NO:211, SEQ ED NO:212, SEQ ID 
NO:213, SEQ ID NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ ED NO:216, SEQ ID NO:217, SEQ ID 
NO:218, SEQ ED NO:219, SEQ EO NO:220, SEQ ID NO:221, SEQ ID NO:222, SEQ ID 
NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED NO:225, SEQ EO NO:226, SEQ ED NO:227, SEQ ID 
NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ EO NO:230, SEQ ED NO:231, SEQ EO NO:232, SEQ EO 
NO:233, SEQ EO NO:234, SEQ EO NO:235, SEQ EO NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ID 
NO:238, SEQ EO NO:239, SEQ EO NO:240, SEQ EO NO:241, and SEQ EO NO:242. 

27. The antibody or antibody fragment of claim 26, wherein said polypeptide 
comprises: 

(a) an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ 
ID NO: 122, SEQ EO NO: 123, SEQ EO NO: 124, SEQ ED NO:125, SEQ EO NO: 126, SEQ 
EO NO: 127, SEQ EO NO: 128, SEQ EO NO: 129, SEQ ED NO: 130, SEQ EO NO: 131, SEQ 
ID NO:132, SEQ EO NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ EO NO:135, SEQ EO NO:136, SEQ 
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ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141, SEQ 
ID NO: 142, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO: 144, SEQ ID NO: 145, SEQ ID NO: 146, SEQ 
ID NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:151, SEQ 
ID NO: 152, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 154, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 156, SEQ 
ID NO:157, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:159, SEQ ID NO:160, SEQ ID NO:161, SEQ 
ID NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ ID NO:166, SEQ 
ID NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ED NO:170, SEQ ID NO:171, SEQ 
ID NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ ID NO:174, SEQ ED NO: 175, SEQ ID NO:176, SEQ 
ED NO:177, SEQ ID NO:178, SEQ ID NO: 179, SEQ ED NO: 180, SEQ ID NO: 181, SEQ 
ID NO: 182, SEQ ID NO: 183, SEQ ID NO: 184, SEQ ID NO: 185, SEQ ID NO: 186, SEQ 
ID NO:187, SEQ ID NO:188, SEQ ID NO:189, SEQ ID NO:190, SEQ ID NO:191, SEQ 
ID NO: 199, SEQ ED NO: 193, SEQ ID NO: 194, SEQ ED NO: 195, SEQ ID NO: 196, SEQ 
ID NO: 197, SEQ ID NO: 198, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO:200, SEQ ID NO:201, SEQ 
ID NO:202, SEQ ED NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ID NO:206, SEQ 
ED NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ID NO:209, SEQ ID NO:210, SEQ ID NO:21 1, SEQ 
ID NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ID NO:214, SEQ ED NO:215, SEQ ID NO:216, SEQ 
ID NO:217, SEQ ED NO:218, SEQ ID NO:219, SEQ ID NO:220, SEQ ID NO:221, SEQ 
ID NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ID NO:225, SEQ ID NO:226, SEQ 
ID NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ ED NO:23 1, SEQ 
ID NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ID NO:234, SEQ ID NO:235, SEQ ED NO:236, SEQ 
ID NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ID NO:240, SEQ ID NO:241, and 
SEQIDNO:242; 

(b) an amino acid sequence selected from the group consisting of SEQ 
ID NO: 122, SEQ ID NO: 123, SEQ ID NO: 124, SEQ ID NO: 125, SEQ ID NO: 126, SEQ 
ID NO:127, SEQ IDNO.128, SEQ ID NO:129, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO: 131, SEQ 
ID NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ED NO:135, SEQ ID NO:136, SEQ 
ID NO:137, SEQ ED NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ED NO:140, SEQ ID NO: 141, SEQ 
ID NO: 142, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO: 144, SEQ ID NO: 145, SEQ ID NO: 146, SEQ 
ID NO: 147, SEQ ID NO: 148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO: 150, SEQ ID NO: 151, SEQ 
ED NO: 152, SEQ ID NO: 153, SEQ ID NO: 154, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 156, SEQ 
ID NO:157, SEQ ID NO:158, SEQ ED NO:159, SEQ ID NO:160, SEQ ID NO:161, SEQ 
ID NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ED NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ ID NO:166, SEQ 
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ID NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO:170, SEQ ID NO:171, SEQ 
ID N0172, SEQ ID NO:173, SEQ ID NO:174, SEQ ID NO:175, SEQ ID NO:176, SEQ 
ID NO:177, SEQ ID NO:178, SEQ ID NO: 179, SEQ ED.NO:180, SEQ ID NO:181, SEQ 
ID NO:182, SEQ EDNO:183, SEQ ID NO: 184, SEQ ID NO:185, SEQ ED NO:186, SEQ 

5 ID NO:187, SEQ ID NO:188, SEQ ID NO: 189, SEQ ID NO: 190, SEQ ID NO: 191, SEQ 

ID NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ. ID NO: 194, SEQ ED NO:195, SEQ ED NO:196, SEQ 
ED NO:197, SEQ ED NO:198, SEQ ID NO:199, SEQ ED NO:200, SEQ ED NO:201, SEQ 
ED NO.202, SEQ EDNO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ED NO:205, SEQ ED NO:206, SEQ 
ED NO:2Q7, SEQ ED NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ED NO:210, SEQ ED NO:21 1, SEQ 

10 ED NO:212, SEQ ED NO:213, SEQ ED NO:214, SEQ ED NO:215, SEQ ED NO:216, SEQ 

ED NO:217, SEQ ED NO:218, SEQ ED NO:219, SEQ ED NO:220, SEQ ED NO:221, SEQ 
ED NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED NO:225, SEQ ED NO:226, SEQ 
ED NO:227, SEQ EDNO:228, SEQ ID NO :229, SEQ ED NO:230, SEQ EDNO:231, SEQ 
ED NO:232, SEQ ED NO:233, SEQEDNQ;234, SEQED NO:235, SEQ ED NO:236, S$Q 

15 ED NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ED NQ:239, SEQ ED NO:240, SEQ ED NQ:241, and 

SEQ ED NO:242, except that it lacks one or more, but not all, of the domains selected from 
the group consisting of a C-terminal dpmam, a catalytic domain, an N-terminal domain, a 
spacer region, a proline-rich region, a poiled-coil. structure region, and a C-terminal tail. 

(c) a domain of an amino, acid sequence selected from the group set 

20 forth in SEQ ED NO:122, SEQ ED NO: 123,, SEQ ED NO: 124, SEQ ED NO:125, SEQ ED 

NO:126, SEQ ED NO: 127, SEQ ED NO:12,8, SEQ ID NO: 129, SEQ ED NO:130, SEQ ID 
NO:131, SEQ ED NO:132, SEQ ID NO: 133, SEQ ED NO:134, SEQ ED NO: 135, SEQ ID 
NO:136, SEQ ED NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ED NO:139, SEQ ED NO:140, SEQ ID 
NO;141, SEQ ED NO:142, SEQ ED NO: 143, SEQ ED NO:144, SEQ ED NO:145, SEQ ED 

25 NO:146, SEQ ED NO:147, SEQ ED NO:148, SEQ Ep NO:149, SEQ ED NO:150, SEQ ED 

NO:151, SEQ ED NO:152, SEQ ED NO:153, SEQ ID NO:154, SEQ ED NO:155, SEQ ED 
NO:156, SEQ ED NO:157, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:159, SEQ ED NO:160, SEQ ED 
NO:161, SEQ ED NO: 162, SEQ ED NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ED NO:165. SEQ ED 
NO:166, SEQ ED NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ED NQ:169, SEQ ED NO:170, SEQ ED 

30 NO:171, SEQ ED NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ ED NO:174, SEQ ED NO:175, SEQ ID 
NO:176, SEQ ED NO: 177, SEQ ID NO: 178, SEQ ID NO:179, SEQ ED NO:180, SEQ ED 
NO:181, SEQ ED NO: 182, SEQ ID NO:183, SEQ ID NO: 184, SEQ ID NO:185, SEQ ID 
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NO:186, SEQ ID NO:187, SEQ ID NO:188, SEQ ID NO: 189, SEQ ID NO:190, SEQ ID 
NO:191, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO:193, SEQ ID NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ ID 
NO: 196, SEQ ID NO: 197, SEQ ID NO: 198, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO:200, SEQ ID 
NO:201, SEQ ID NO:202, ; SEQ ID NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ID 
NO:206, SEQ ID NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ID NO:209, SEQ ID NO:210, SEQ ID 
NO:21 1, SEQ ID NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ID NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ ID 
NO:216, SEQ ID NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ID NO:219, SEQ ID NO:220, SEQ ID 
NO:221, SEQ ID NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ ID NO:224, SEQ ID NO:225 5 SEQ ID 
NO:226, SEQ ID NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ID NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ ID 
NO.-231, SEQ ID NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ID NO:234, SEQ ID NO:235, SEQ ID 
NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ID NO:239, SEQ ID NO:240, SEQ ID 
NO:241, and SEQ ID NO:242 wherein said domain is selected from the group consisting 
of a C-terminal domain, a catalytic domain, an N-termina! domain, a spacer region, a 
proline-rich region, a coiled-coil structure region, and a C-termmal tail. 
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28. A hybridoma which produces an antibody having specific binding affinity 
to a kinase polypeptide selected from the group consisting of SEQ ID NO: 122, SEQ ED 
NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ED NO: 125, SEQ ED NO:126, SEQ ED NO:127, SEQ ID 
NO: 128, SEQ ED NO: 129, SEQ ED NO: 130, SEQ ED NO: 131, SEQ ED NO: 132, SEQ ED 
5 NO:133, SEQ ED NO:134, SEQ ED NO:135, SEQ ID NO:136, SEQ ID NOM37, SEQ ID 

NO:138, SEQ EDNO:139, SEQ ED NO:140, SEQ ED NO:141, SEQ ID NO:142, SEQ ID 
NO:143, SEQ ED NO:144, SEQ ED NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ID 
NO:148, SEQ ED NO:149, SEQ ED NO:150, SEQ ED NO:151, SEQ ED NO:152, SEQ ED 
NO:153, SEQ ED NO:154, SEQ ED NO: 155, SEQ ED NO:156, SEQ ID NO:157, SEQ ID 

1 0 NO: 1 58, SEQ ED NO: 1 59, SEQ ED NO: 160, SEQ ED NO: 161, SEQ ED NO: 1 62, SEQ ID 

NO:163, SEQ ED NO:164, SEQ ED NO:165. SEQ ED NO:166, SEQ ED NO: 167, SEQ ID 
NO:168, SEQ ED NO.169, SEQ ED NO: 170, SEQ ED NO:171, SEQ ED NO:172, SEQ ED 
NO:173, SEQ ED NO: 174, SEQ ED NO: 175; SEQ ED NO:176, SEQ ED NO:177, SEQ ED 
NO:178, SEQ ED NO: 179, SEQEDNOilBO, SEQ ED NO:181, SEQ ED NO.182; SEQ ED 

15 NO:183, SEQ ED NO:184, SEQ ED NO:185, SEQ ED NO:186, SEQ ED NO:187, SEQ ED 

NO:188, SEQ ED NO:189, SEQ ED NO:190, SEQ ED NO:191, SEQ ED NO:199, SEQ ED 
NO:193, SEQ ED NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ ED NO:196, SEQ ED NO:197, SEQ ED 
NO:198, SEQ ED NO:199, SEQ ED NO:200, SEQ ED NO:201, SEQ ED NO:202, SEQ ED 
NO:203, SEQ ED NO:204, SEQ ED NO:205, SEQ ED NO:206, SEQ ID NO:207, SEQ ID 

20 NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ED NO:210, SEQ ED NO:21 1, SEQ ED NO:212, SEQ ID 

NO:213, SEQ ED NO:214, SEQ ED NO:215, SEQ ED NO:216, SEQ ED NO:217, SEQ ID 
NO:218, SEQ ED NO:219, SEQ ED NO:220, SEQ ED NO:221, SEQ ED NO:222, SEQ ID 
NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED NO:225, SEQ ED NO:226, SEQ ED NO:227, SEQ ID 
NO.-228, SEQ ED NO:229, SEQ ED NO:230, SEQ ED NO:231, SEQ ED NO:232, SEQ ED 

25 NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ED NO:235, SEQ ED NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ID 

NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ED NO:240, SEQ ED NO:241, and SEQ ED NO:242. 

29. A method for identifying a substance that modulates kinase activity 
comprising: 

(a) contacting a kinase polypeptide selected from the group consisting 
30 SEQ ED NO:122, SEQ ED NO:123, SEQ ED NO:124, SEQ ED NO:125, SEQ ED NO:126, 

SEQ ED NO:127, SEQ ED NO:128, SEQ ED NO: 129, SEQ ED NO: 130, SEQ ID NO: 13 1, 
SEQ ED NO: 132, SEQ ED NO: 133, SEQ ED NO: 134, SEQ ED NO: 135, SEQ ID NO: 136, 
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SEQ ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO: 140, SEQ ID NO:141, 
SEQ ID NO: 142, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO: 144, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:146, 
SEQ ID NO:147, SEQ IDNO:148, SEQ ID NO: 149, SEQ ID NO:150, SEQ ID NO:151, 
SEQ ED NO:152, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:154, SEQ ID NO:155, SEQ ID NO:156, 
SEQ ID NO:157, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:159, SEQ ID NO:160, SEQ ID NO:161, 
SEQ ID NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165..SEQ ID NO:l66, 
SEQ ID NO:167, SEQ ID NO: 168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO:170, SEQ ED NO:171, 
SEQ ID NO: 172, SEQ ID NO:173, SEQ ID NO:174, SEQ ID NO:175, SEQ ED NO:176, 
SEQ ED NO: 177, SEQ.BO NO: 178, SEQ ED NO: 179, SEQ ID NO: 180, SEQ ID NO: 1 81, 
SEQ ID NO:182, SEQ ID NO:183, SEQ ED NO:184, SEQ ID NO:18S, SEQ ID NO:186, 
SEQ ID NO:187, SEQ ED NO:188, SEQ IDNO:189, SEQ ID NO:190, SEQ ID NO:191, 
SEQ ID NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ ID NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ ID NO:196, 
SEQ ID NO:197, SEQ ID NO:198, SEQ ID NO:I99, SEQ ED NO:200, SEQ ID NO:201, 
SEQ ID NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ ID NO:206, 
SEQ ID NO:207, SEQ ED NO:208, SEQ ID NO:209, SEQ ID NO:210, SEQ ID NO:21 1, 
SEQ ID NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ DD NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ ID NO:216, 
SEQ ID NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ID NO:219, SEQ ID NO:220, SEQ ID NO:221, 
SEQ ID NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ ID NO:224, SEQ ID NO:225, SEQ ID NO:226, 
SEQ ID NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ID NO:229, SEQ ED NO:230, SEQ ID NO:231, 
SEQ ID NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ED NO:235, SEQ ID NO:236, 
SEQ ID NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ID NO:239, SEQ ED NO:240, SEQ ID NO:241, 
and SEQ ID NO:242 with a test substance; 

(b) measuring the activity of said polypeptide; and 

(c) determining whether said substance modulates the activity of said 

polypeptide. 

30. A method for identifying a substance that modulates kinase activity in a 
cell comprising: 

(a) expressing a kinase polypeptide in a cell, wherein said polypeptide 
is selected from the group consisting of SEQ ID NO: 122, SEQ ED NO:123, SEQ ID 
NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ ID NO:127, SEQ ID NO:128, SEQ ID 
NO:129, SEQ ID NO:130, SEQ ID NO:131, SEQ ID NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ID 
NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ ED NO:136, SEQ ED NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID 
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NO:139, SEQ ID NO:140; SEQ ID NO:141, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO:143, SEQ ID 
NO:144, SEQ ID NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID 
NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ ID N0:151, SEQ ID NO:152, SEQ ID NO: 153, SEQ ID 
NO: 154, SEQ ID NO: 155, SEQ ID NO: 156, SEQ ID NO: 157, SEQ ID NO: 158, SEQ ID 
NO:159, SEQ ID NO:160, SEQ ID NO:161, SEQ ID NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID 
NO:164, SEQ ID NO: 165. SEQ ID NO:166, SEQ ID NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID 
NO:169, SEQ ID NO: 170, SEQ ID NO: 17,1, SEQ ID NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ ID 
NO:174, SEQ ID NO: 175, SEQ ID NO:176, SEQ ID NO:177, SEQ ID NO: 178, SEQ ID 
NO: 1 79, SEQ ID NO: 1 80, SEQ ID NO: 181, SEQ ID NO: 1 82, SEQ ID NO: 1 83, SEQ ID 
NO:184, SEQ ID NO:185, SEQ ID NO:186, SEQ ID NO: 187, SEQ ID NO:188, SEQ ID 
NO: 189, SEQ ID NO;190, SEQ ID NO: 191, SEQ ID NO: 199, SEQ ID NO: 193, SEQ ID 
NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ ID NO:196, SEQ ID NO:197, SEQ ID NO: 198, SEQ ID 
NO:199, SEQ ID NO:200, SEQ ID NQ:201, SEQ ID NQ:202, SEQ ID NO:203, SEQ ID 
NO:204, SEQ ID NO^OS, SEQ ID NQ:206, SEQ ID NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ID 
NO:209, SEQ ID NO:210,SEQID NO:211, SEQ ID NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ID 
NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ ID NO:216, SEQID NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ID 
NO:219, SEQ ID NQ:220, SEQ ID NPc2?l,'SEQ.ID NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ ID 
NO:224, SEQ ID NO:225, SEQ ID NO:226, SEQ ID NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ID 
NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ ID NQ:231, SEQ ID NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ID 
NO:234, SEQ ID NO:235, SEQ ID NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ID 
NO:239, SEQ ID NO:240, SEQ ID NO:241, and SEQ ID NO:242; 

(b) adding a test substance to said cell; and 

(c) monitoring a change in cell phenotype or the interaction between 
said polypeptide and a natural binding partner. 
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31. A method for treating a disease or disorder by administering to a patient in 
need of such treatment a substance that modulates the activity of a kinase selected from 
the group consisting of SEQ ID NO: 122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO: 124, SEQ ID 
NO:125, SEQ ID NO:126, SEQ ID NO: 127, SEQ ID NO:128, SEQ ID NO:129, SEQ ID 

5 NO:130, SEQ ID NO:131, SEQ ID NO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:-134, SEQ ID 

NO:135, SEQ ID NO:136, SEQ ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO: 1 39, SEQ ID 
NO:140, SEQ ID NO:141, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO: 143, SEQ ID NO: 144, SEQ ID 
NO:145, SEQ ID NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID 
NO:150, SEQ ID NO:i51, SEQ ED NO:152, SEQ ED NO:153, SEQ ID NO:154, SEQ ID 

10 NO:155, SEQ ID NO:156, SEQ ID NO:157, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:159, SEQ ID 

NO:160, SEQ ID NO:161, SEQ ID NO:162, SEQ ID NO: 163, SEQ ID NO:164, SEQ ID 
NO:165. SEQ ED NO:166, SEQ ED NO:167, SEQ ED NO: 168, SEQ ED NO:169, SEQ ED 
NO:170, SEQ ED NO:171, SEQ ED NO:172, SEQ ED NO:173, SEQ ED NO:174, SEQ ED 
NO:175, SEQ ED NO:176, SEQ ED NO:177, SEQ ED NO:178, SEQ ED NO:l79, SEQ ED 

15 NO:180, SEQ ED NO:181, SEQ ED NO: 182; SEQ ID NO:183, SEQ ED NO:184, SEQ ED 

NO: 185, SEQ ED NO: 186, SEQ ED NO: 187; SEQ ED NO: 188, SEQ ED NO: 189, SEQ ID 
NO:190, SEQ ED NO:191, SEQ ED NO:l99, SEQ ED NO: 193, SEQ ED NO:194, SEQ ID 
NO:195, SEQ ED NO: 196, SEQ ED NO: 197, SEQ ED NO:198, SEQ ED NO:l99, SEQ ED 
NO:200, SEQ ED NO:201, SEQ ED NO:202, SEQ ED NO:203, SEQ ED NO:204, SEQ ED 

20 NO:205, SEQ ED NO:206, SEQ ED NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ED NO:209, SEQ ED 

NO:210, SEQ ED NO:21 1, SEQ ED NO:212, SEQ ED NO:2I3, SEQ ED NO:214, SEQ ED 
NO:215, SEQ ED NO:2l6, SEQ ED NO:217, SEQ ID NO:2I8, SEQ ID NO:219, SEQ ID 
NO:220, SEQ ED NO:221, SEQ ED NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ED NO:224, SEQ ED 
NO:225, SEQ ED NO:226, SEQ ED NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ED NO:229, SEQ ID 

25 NO:230, SEQ ED NO:23 1, SEQ ED NO:232, SEQ ED NO:233, SEQ ED NO:234, SEQ ED 

NO:235, SEQ ED NO:236, SEQ ED NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ED NO:239, SEQ ED 
NO:240, SEQ ED NO:241 , and SEQ ED NO:242. 

32 . The method of claim 3 1 , wherein said disease or di sorder is selected from 
the group consisting of immune-related diseases and disorders, cardiovascular disease, 

30 neurodegenerative disorders, and cancer. 

33 The method of claim 3 1 , wherein said substance modulates kinase activity 

in vitro. 
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34. The method of claim 33, wherein said substance is a kinase inhibitor. 

35. A method for detection of a kinase polypeptide in a sample as a diagnostic 
tool for a disease or disorder, wherein said method comprises: 

(a) contacting said sample with a nucleic acid probe which hybridizes 
under hybridization assay conditions to a nucleic acid target region of a kinase polypeptide 
selected from the group consisting of SEQ ID NQ: 1 22, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:124, 
SEQ ID NO:125, SEQ ID NO: 126, SEQ ID NO:127, SEQ ED.NO:128, SEQ ED NO:129, 
SEQ ID NO:130j. SEQ ID NO:131y SEQ ID NO:132i SEQ ED.NO:133, SEQ ID NO: 134, 
SEQ ID NO:135, SEQ ID NO: 136,; SEQ ID NO.137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO;139, 
SEQ ID NO:140, SEQ ID NO:141„SEQ.ED NO:142, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO: 144, 
SEQ EDNO:145, SEQ © NO: 146, SEQ ED NO: 147, SEQ ED NO: 148> SEQ ID NO: 149, 
SEQ ID NO.150, SEQ EDNO:151, SEQ ID NO: 152, SEQ ID NO: 153, SEQ ID. NO: 154, 
SEQ ID NO:155, SEQ ID NO: 156, SEQ ID NO: 1 57, SEQ ID NO:158, SEQ ID NO:159, 
SEQ ID NO:160, SEQ ID NO: 161, SEQ ID NO: 162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO: 164, 
SEQ ID NO:165. SEQ ID NO: 166, SEQ ED NO: 167, SEQ. ID NO:168, SEQ ID.. NO: 169, 
SEQ ID NO: 170, SEQ ID NO: 171, SEQ ID NO: 172, SEQ ID NO: 173, SEQ ED NO; 174, 
SEQ ED NO: 175, SEQ ED NO: 176, SEQ ED NO: 177, SEQ ED NO:l?8, SEQ ED NO : 179, 
SEQ ED NO:180, SEQ ED NO: 181, SEQ ED NO: 182, SEQ ED NO: ; 183, SEQ ED NQ:184, 
SEQ ED NO:185, SEQ ED NO: 186, SEQ ED NO: 187, SEQ ED NO:188, SEQ ED NO:189, 
SEQ ED NO:190, SEQ ED NO:191, SEQ ID NO; 199, SEQ ID NO:193i SEQ ED NO: 194, 
SEQ ED NO:195, SEQ ED NO: 196, SEQ ED NO: 197i SEQ ID NO: 198, SEQ ID NO: 199, 
SEQ ED NO:200, SEQ ED NO:201, SEQ ED NO:202, SEQ ED NO:203, SEQ ID NO:204, 
SEQ ED NO:205, SEQ ED NO:206, SEQ ED NO:207, SEQ ED NO:208i SEQ ED NO:209, 
SEQ ED NO:210, SEQ ED NO:21 1, SEQ ED NO:212, SEQ ED NO:213, SEQ ED NO:214, 
SEQ EDNO:215, SEQ ED NO:216, SEQ ED NO:217, SEQ ED NO:218, SEQ ED NO:219, 
SEQ ED NO:220, SEQ ED NO:221, SEQ ED NO:222, SEQ ED NO:223, SEQ ID NO:224, 
SEQ ED NO:225, SEQ ED NO:226, SEQ ID NO:227, SEQ ED NO:228, SEQ ED NO:229, 
SEQ ED NO:230, SEQ ED NO:231, SEQ ED NO:232, SEQ ED NO:233, SEQ ED NO:234, 
SEQ ED NO:235, SEQ ED NO:236, SEQ ED NO:237, SEQ ED NO:238, SEQ ED NO:239, 
SEQ ED NO:240, SEQ ED NO:24 1 , and SEQ ED NO:242, said probe comprising the 
nucleic acid sequence encoding said polypeptide, fragments thereof, or the complements 
of said sequences and fragments; and 
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(b) detecting the presence or amount of the probe :target region hybrid 
as an indication of said disease. 

36. The method of claim 35, wherein said disease or disorder is selected from 
the group consisting of immune-related diseases and disorders, cardiovascular disease, 
neurodegenerative disorders, and cancer. 

37. A method for detection of a kinase polypeptide in a sample as a diagnostic 
tool for a disease or disorder, wherein said method comprises: 

(a) comparing a nucleic acid target region encoding said kinase 
polypeptide in a sample, wherein said kinase polypeptide is selected from the group 
consisting of SEQ ID NO:122, SEQ ID NO:123, SEQ ID NO:124, SEQ ID NO:125, SEQ 
ID NO:126, SEQ ID NO:127, SEQ ID NO:128, SEQ ID NO:129, SEQ ID NO:130, SEQ 
ID NO:131, SEQ IDNO:132, SEQ ID NO:133, SEQ ID NO:134, SEQ ID NO:135, SEQ 
ID NO:136, SEQ ID NO:137, SEQ ID NO:138, SEQ ID NO:139, SEQ ID NO:140, SEQ 
ID NO:141, SEQ ID NO:142, SEQ ID NO:143, SEQ ID NO:144, SEQ ID NO:145, SEQ 
ID NO:146, SEQ ID NO:147, SEQ ID NO:148, SEQ ID NO:149, SEQ ID NO:150, SEQ 
ID NO:151, SEQ ID NO:152, SEQ ID NO:153, SEQ ID NO:154, SEQ ID NO:155, SEQ 
ID NO: 156, SEQ ID NO: 157, SEQ ID NO: 158, SEQ ID NO: 159, SEQ ID NO: 160, SEQ 
ID NO:161, SEQ ID NO:162, SEQ ID NO:163, SEQ ID NO:164, SEQ ID NO:165. SEQ 
ID NO:166, SEQ ID NO:167, SEQ ID NO:168, SEQ ID NO:169, SEQ ID NO:170, SEQ 
ID NO:171, SEQ ID NO:172, SEQ ID NO:173, SEQ ID NO:174, SEQ ID NO:175, SEQ 
ID NO: 176, SEQ ID NO: 177, SEQ ID NO: 178, SEQ ID NO: 179, SEQ ID NO: 180, SEQ 
ID NO: 181, SEQ ID NO: 182, SEQ ID NO: 183, SEQ ID NO:184, SEQ ID NO: 185., SEQ 
ID NO: 186, SEQ ID NO: 187, SEQ ID NO: 188, SEQ ID NO: 189, SEQ ID NO: 190, SEQ 
ID NO:191, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO:193, SEQ ID NO:194, SEQ ID NO:195, SEQ 
ID NO:196, SEQ ID NO:197, SEQ ID NO:198, SEQ ID NO:199, SEQ ID NO:200, SEQ 
ID NO:201, SEQ ID NO:202, SEQ ID NO:203, SEQ ID NO:204, SEQ ID NO:205, SEQ 
ID NO:206, SEQ ID NO:207, SEQ ID NO:208, SEQ ID NO:209, SEQ ID NO:210, SEQ 
ID NO:21 1, SEQ ID NO:212, SEQ ID NO:213, SEQ ID NO:214, SEQ ID NO:215, SEQ 
ID NO:216, SEQ ID NO:217, SEQ ID NO:218, SEQ ID NO:219, SEQ ID NO:220, SEQ 
ID NO:221, SEQ ID NO:222, SEQ ID NO:223, SEQ ID NO:224, SEQ ID NO:225, SEQ 
ID NO:226, SEQ ID NO:227, SEQ ID NO:228, SEQ ID NO:229, SEQ ID NO:230, SEQ 
ID NO:231, SEQ ID NO:232, SEQ ID NO:233, SEQ ID NO:234, SEQ ID NO:235, SEQ 
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ID NO:236, SEQ ID NO:237, SEQ ID NO:238, SEQ ID NO:239, SEQ ID NO;240, SEQ 
ID NO:241, and SEQ ID NO:242, or one or more fragments thereof, with a control nucleic 
acid target region encoding said kinase polypeptide, or one or more fragments thereof; and 

(b) detecting differences in sequence or amount between said target 
region and said control target region, as an indication of said disease or disorder. 

38. The method of claim 37, wherein said disease or disorder is selected from 
the group consisting of immune-related diseases and disorders, cardiovascular disease, 
neurodegenerative disorders, and cancer. 
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